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1. ACTIVIDAD INVESTIGADORA. DE TRANSFERENCIA E INTERCAMBIO DEL
CONOCIMIENTO 

1.1. PROYECTOS Y CONTRA TOS DE INVESTIGACIÓN Y TRANSFERENCIA E 
INTERCAMBIO DEL CONOCIMIENTO 

1.1.1. Proyectos 
1 Proyecto. 831434, 3TR: Taxonomy, Treatment, Targets and Remission ldentification 

of the Molecular Mechanisms of nonresponse to Treatments, Relapses 
and Remission in Autoimmune, lnflammatory, and Allergic Conditions. Unión 
Europea-lMI - lnnovative Medicines lnitiative. Marta Alarcón Riquelme. 01/09/2019-
01/08/2026. 80.546.383 €. Miembro de equipo. 

2 Proyecto. P20_00335, Integración de datos omicos para descubrimiento de biomarcadores 
e inferencia de redes. Proyectos del Plan Nacional 2020. Ministerio de ciencia e 
innovación. Pedro Carmona Sáez. 01/09/2021-30/11/2024. 145.200 €. 

3 Proyecto. PPJIA2022-14, Nuevo método de Inteligencia Artificial para modelos predictivos 
con datos de expresión génica en células únicas. AYUDAS DEL PLAN PROPIO UGR 
2022. Pedro Carmona Sáez. 01/01/2023-31/12/2023. 1.000 €. 

4 Proyecto. PI D2020-119032RB-I00, Medicina ge nómica de precisión en enfermedades 
autoinmunes: Inferencia de redes de regulación y búsqueda de tratamientos. Proyectos 
l+D+i Junta de Andalucia 2020. Pedro Carmona Sáez. 04/10/2021-30/06/2023. 100.350 €. 

5 Proyecto. B-CTS-40-UGR20, AUTOIMMOMICS: Desarrollo de una plataforma 
centralizada de datos ómicos en enfermedades autoinmunes para el descubrimiento de 
nuevos tratamientos y biomarcadores. Proyectos l+D+i del Programa Operativo FEDER 
2020. Pedro Carmona Sáez. 01/07/2021-30/06/2023. 30.000 €. 

6 Proyecto. CV20-36723, DatAC (Data Against COVID-19): Herramienta de integración de 
datos sobre COVID-19 y análisis de factores asociados a focos de contagio y propagación 
de la enfermedad. Proyectos de investigación sobre el SARS-COV-2 y la enfermedad 
COVID-19. Junta de Andalucía. Pedro Carmona Sáez. 09/09/2020-09/09/2021. 48.000 €. 

7 Proyecto. PE-0225-2018, Estudio del microentorno extracelular en melanoma: en busca 
de nuevas herramientas para una medicina personalizada (PE-0225-2018). Junta de 
Andalucía. Juan Carlos Rodriguez Manzaneque. 2018-2021. 196.678, 1 €. Miembro de 
equipo. 

8 Proyecto. RED2018-102404-T), AFIANZANDO LA RED BIOINFORMATICA 
TRASLACIONAL TRANSBIONET RED2018-102404-T. Acciones de dinamización «Redes 
de Investigación» - Ministerio de Ciencia, Innovación y Universidades. Alfonso 
Valencia. 2019-2020. 20.000 €. 

9 Proyecto. Pl-0173-2017, Identificación de Biomarcadores en Lupus Eritematoso Sistémico 
Mediante Análisis Integrado de Transcriptoma y Metiloma (Pl-0173-2017). Proyectos de 
Investigación. Consejería de Salud. Junta de Andalucía. Pedro Carmona Saez. 2017-
2020. 59.364 €. 

1 O Proyecto. 115565, Molecular Reclassification to Find Clinically Useful Biomarkers for 
Systemic Autoimmune Diseases. Unión Europea-lMI - lnnovative Medicines lnitiative. Marta 
Alarcón Riquelme. 01/02/2014-31/01/2019. 22.700.000 €. 
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11 Proyecto. LipidomicNet: Lipid droplets as dynamic organelles of fat deposition and release: 
translational research towards human disease. EU (HEAL TH-F4-2008-202272). Gerd 
Schmitz. 01/05/2008-2012.  

12 Proyecto. Hacia la proteomica funcional: una aproximación conjunta desde la 
proteomica, la bioinformática y la biología estructural. Jose M Carazo. 01/01/2007-
31/12/2011. 900.000 €. 

13 Proyecto. Hacia la comprensión de la riqueza estructural de las nonomáquinas 
moleculares. Cicyt (BFU2004). Jose M Carazo. 13/12/2004-12/12/2007. 

14 Proyecto. BFU2016-75233-P, Diseccionando los determinantes de la variabilidad en el 
posicionamiento de los nucleosomas en poblaciones de células pluripotentes. Proyectos 
del Plan Nacional de l+D+I. Ministerio de Economía y Competitividad.. David 
Landeira. Desde 2016. 196.678 €. Miembro de equipo. 

15 Proyecto. Bioingeniería al servicio de la sociedad (Bioengineering for the 
society). Ministerio de Ciencia e Innovación. Alberto Pascual. Desde 2008. WorkPackage 
Leader. 

16 Proyecto. RESOLVE-Resolve Chronic lnflammation and Achieve Healthy Aging 
by Understanding Non-regenerative Repair. EU (FP7-HEALTH-2007-A). Lutz-
Henning Block. Desde 2008. 

17 Proyecto. Análisis de grandes cantidades de imágenes de microscopia electrónica 
tridimensional: desarrollo de métodos y aplicación al análisis del replisoma. 8102007 
- 67150 - C03 - 1; Ministerio de Educación, Política Social y Deporte. José M.
Carazo. Desde 2007. Miembro de equipo.

18 Proyecto. Desarrollo de un sistema de gestión y análisis de datos en Bioinformática 
(Development of a data managment and analysis system in Bioinformatics. Proyecto 
industrial con lntegromics. José M. Carazo. Desde 2007. Miembro de equipo. 

19 Proyecto. Identificación de marcadores de valor diagnostico pronóstico y terapéutico 
en la enfermedad neoplásica. CDTI (CNIT-Ocnosis) .. Oryzon Genomics y Grupo 
Ferrer. Desde 2006. Miembro de equipo. 

20 Proyecto. Genes de susceptibilidad para la enfermedad de alzheimer. MEC 
(GEN2003-20235-C05). Fernando Valdivieso. Desde 2004. Miembro de equipo. 

1.1.2. Contratos 
1 Contrato. XPS0036/2017: Servicio de secuenciación masiva del transcriptoma (RNA 

Seq) y análisis bioinformático de datos sobre muestras de Myxococcus xanthus y/o 
Sinorhizobium meliloti durante la interacción depredador/presa. Universidad de Granada. 
Desde 11/01/2018. 33.275 €. 

2 Contrato. EXPEDIENTE DE CONTRATACIÓN SEN-SP/17-009: Servicios de
Bioinformática para el proyecto ONCONET SUDOE: European Network for translational 
Research and lnnovation in oncology FUNDACIÓN PARQUE TECNOLÓGICO CIENCIAS
DE SALUD. 08/01/2018-08/01/2020. 38.000 €. 

3 Contrato. Análisis de Epigenoma de 72 muestras mediante iScan (!Ilumina) y análisis 
bioinformático FUNDACION PUBLICA ANDALUZA PARA LA GESTION DE LA 
INVESTIGACION EN SALUD DE SEVILLA. Desde 18/12/2014. 23.500 €. 

4 Contrato. Servicio de Análisis de Epigenoma de 120 muestras mediante iScan (!Ilumina) 
y análisis bioinformatico FUNDACION PUBLICA ANDALUZA PARA LA GESTION DE LA 
INVESTIGACION EN SALUD DE SEVILLA. Desde 01/06/2014. 38.000 €. 

1.2. RESULTADOS Y DIFUSIÓN DE LA ACTIVIDAD INVESTIGADORA Y DE 
TRANSFERENCIA E INTERCAMBIO DE CONOCIMIENTO 

1.2.1. Actividad investigadora 

AC: Autor de correspondencia; (nº x / nº y): posición firma solicitante / total autores. Si aplica, indique 

el número de citaciones 
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95 Congreso. M. Chagoyen; C.O. Sorzano; P. Carmona-Saez; J.M. Carazo; A. 
Pascual-Montano. Relating discrete annotation schemes in the functional space through 
literature analysis. 13rd Annual Internacional Conference on lntelligent Systems for 
Molecular Biology (ISMB). 2005. 

96 Congreso. A. Pascual-Montano; P. Carmona-Saez; R.D. Pascual-Marqui; F. Tirado and JM 
Carazo. Two-way clustering of gene expression profiles by sparse matrix factorization. IEEE 
Computational Systems Bioinformatics Conference Workshops (CSBW05) .. 2005. 

97 Congreso. M. Chagoyen; P. Carmona-Saez; J.M. Carazo; A. 
Pascual-Montano. Discovering related conceptual terms from scientific texts: a methodology 
to assist ontology creation. 12nd Annual Internacional Conference on lntelligent Systems 
for Molecular Biology (ISMB). 2004. 

98 Congreso. P. Carmona-Saez; M. Chagoyen; A. Rodriguez; O. Trelles; J.M. Carazo; A. 
Pascual-Montano. lntegrating GO annotations with expression data to analyze microarray 
experiments. Workshop on Data Mining in Functional Genomics and Proteomics: Current 
Trends and Future Directions (ECAI 2004). 2004. 

99 Congreso. P. Carmona-Saez; M. Chagoyen; A. Rodriguez; O. Trelles; J.M. Carazo; A. 
Pascual-Montano. Discovering biological knowledge from gene expression data using 
association rules. 11 st Annual lnternational Conference on lntelligent Systems for Molecular 
Biology. 2003. 

100Congreso. A P. Carmona-Saez; M. Chagoyen; A. Rodríguez; O. Trelles; J.M. Carazo; 
A. Pascual-Montano. Discovering biological knowledge from gene expression using
association rules. CNIO Meeting "DNA Arrays 2003". 2003.

101 Congreso. H. Hernández; G. Moreno-Bueno; P. Carmona-Saez; C. Sánchez-Estevez; O. 
Domínguez; J. Palacios .. Estudio de la modificación en los patrones de expresión génica en 
mcf-7 mediante microarrays de cdna tras el tratamiento con paclitaxel y 5-fluorouracilo. XXVI 
Congreso de la SEBBM. 2003. 

102Congreso. G. Moreno-Bueno G; P. Carmona-Saez; H. Hernández; C. Sánchez-Estevez; 
O. Domínguez; J. Palacios. Estudio mediante microarrays de ADNc de la modificación en
los patrones de expresión genética en la línea MCF-7 tras el tratamiento con paclitaxel y
5-fluorouracilo. IV Simposio Internacional de GEICAM, Cáncer de mama: Del laboratorio a
la clínica. 2003.

103Congreso. A. Pascual-Montano; P. Carmona-Saez; M. Chagoyen and J.M. Carazo. Gene 
expression and scientific literature mining using a novel factorization technique. IV Jornadas 
de Bioinformática. 2003. 

104Congreso. 4. P. Carmona-Saez; M. Chagoyen; A. Rodríguez; O. Trelles; J.M. Carazo; 
PA de Alarcón; A. Pascual-Montano. Linking gene characteristics to expression data in 
microarray experiments: a datamining approach. IV Jornadas de Bioinformática. 2003. 

105Congreso. P.A. de Alarcon; M. Chagoyen; P.Carmona-Saez; A. Pascual-Montano; JM 
Carazo. Model-based Mediation: Bridging Genomics and Proteomics. CNIO Meeting 
DNAMicrorrays. 2003. 

106Congreso. A. Pascual-Montano; P. Carmona-Saez; M. Chagoyen; J.M. 
Carazo. Non-negative matrix factorization for gene expression and scientific texts 
analysis. 11st Annual Internacional Conference on lntelligent Systems for Molecular 
Biology. 2003. 

107Congreso. G. Moreno-Bueno; C. Sanchez-Estévez; P. Carmona-Saez; L. Lombardía; 
A. Dopazo; O. Dominguez; J. Dopazo; J. Palacios .. Gene expression profile in breast
carcinoma cell lines after Paclitaxel treatment. Oncogenomics. 2002.

1.2.2. Transferencia e intercambio de conocimiento y actividad de carácter profesional 

1 Systemic autoimmune diseases diagnostic and/or prognostic method Reg 28/06/2019 
2 Diagnóstico rápido de la telangiectasia hemorrágica hereditaria mediante microRNAs 

exosomales de plasma sanguíneo Reg 15/04/2019 
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Actividad de carácter profesional 

Profesor Titular: Universidad de Granada. 2024- actual. 

2 Profesor Contratado Doctor: Universidad de Granada. 11/06/2023. 

3 Profesor Ayudante Doctor: Universidad de Granada. 12/02/2020. 

4 Responsable Unidad Bioinformática: Fundación Progreso y Salud- Centro de Genómica 

e Investigación Oncológica. 2013. 

1.3. ESTANCIAS EN UNIVERSIDADES Y CENTROS DE INVESTIGACIÓN 

1.3.1. Estancias 
1 Estancia: RTWH Aachen University. (Alemania). 2018. 

2 Estancia: Broad lnstitute (MIT and Harvard University). (Cambridge, 

Estados Unidos). 2006

3 Estancia: NRC lnstitute lnformation Technology. (Canadá). Desde 2004. 

2. ACTIVIDAD DOCENTE

2.1. EXPERIENCIA DOCENTE 

2.1.1. Dedicación docente (se acredita con el certificado que se adjunta en la sede 
electrónica de ANECA) 

2.1.2. Pluralidad, interdisciplinariedad y complejidad docente 
Desde el curso 2019 he impartido docencia reglada en el departamento de Estadística e 10 

de la Universidad de Granada a tiempo completo en grupos de teoría y prácticas en grado y 

máster. En concreto, he impartido docencia en las siguientes asignaturas: 

-"Estadística 11: Métodos Avanzados" del Máster Universitario en Condicionantes Genéticos, 

Nutricionales y Ambientales del Crecimiento y Desarrollo. Cursos 2021-22, 2022-23 y 2023-24 

-"Estadística 1: Tratamiento y análisis de datos mediante un paquete informático" del Máster 

Universitario en Condicionantes Genéticos, Nutricionales y Ambientales del Crecimiento y 

Desarrollo. Cursos 2021-22, 2022-23 y 2023-24 

- "Métodos Básicos de bioestadística", en 4° curso del grado de estadística. Curso 2022-23

y 2023-24

- "Minería de Datos" del Máster Universitario de Estadística Aplicada. Cursos 2021-22, 2022-23

y 2023-24

- "Regresión Logística, Regresión de Poisson y Modelos de Supervivencia" del Máster

Universitario en Investigación y Avances en Medicina Preventiva y Salud Pública. Curso

2020-21

- "Estadística 1: Fundamentos de Estadística Aplicada" del Máster Universitario en

Investigación en Actividad Física y Deporte". Curso 2020-21

- "Estadística" en el grado de enfermería. Cursos 2021-22, 2022-23 y 2023-24

- "Bioestadística" en el grado de Medicina. Cursos 2020-21, 2021-22, 2022-23 y 2023-24

- "Análisis estadístico con ordenador" en el grado de medicina. Curso 2020-21

- "Bioestadística" en el grado de Biología. Cursos 2019-20, 2020-21 y 2023-24

- "Estadística aplicada al medio ambiente" en el grado de ciencias ambientales. Cursos

2019-20.

Esta docencia cuenta con acreditación de valoración positiva de la actividad docente durante

dos cursos académicos, obteniendo una valoración global de Excelente con una puntuación

de 92.99 puntos de un total de 1 OO.

2.1.4. Actividades de formación impartida a lo largo de la vida 
1 Análisis e Integración de datos omicos en enfermedades complejas. (30 horas). 2019. 

2 Seminario: Curso Epidemiologia Genética. (6 horas). 2015. 
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3 Seminario: Biología Computacional. Análisis de inmensas cantidades de datos 
omicos. (4 horas). 2014. 

4 Seminario: Data Mining: A practica! perspective. Advanced Statistics and Data Mining 
Summerschool.  2009. 

5 Seminario: lntroduction to R. Advanced Statistics and Data Mining 
Summerschool. (15 horas). 2009. 

3. LIDERAZGO

3.1. DIRECCIÓN DE EQUIPOS DOCENTES Y DE INVESTIGACIÓN 
1 Grupo de Bioinformática y Ciencia de Datos en Salud: GENyO. 2024. 
2 Unidad de Bioinformática y Bioestadística: Fundación Andaluza Progreso y 

Salud-GENyO. 2013. 

3.2. DIRECCIÓN DE TESIS DOCTORALES Y TRABAJOS FIN DE MASTER 
1 Tesis Doctoral: Analysis of functional annotations in regulatory elements. 06/10/2023. 
2 Tesis Doctoral: Inferencia de patrones de regulación a partir de datos ómicos. 23/06/2023. 
3 Trabajo Fin de Máster: Análisis de Falsos Positivos en la técnica GSEA, aplicación al 

paquete mCSEA. 2023. Sobresaliente (9.8). 
4 Trabajo Fin de Máster: Predicción de variables clínicas a partir de firmas de expresión 

génica. 2023. Notable. 
5 Trabajo Fin de Máster: Redes neuronales basadas en información biológica para tareas 

de clasificación en enfermedades. 2022. Sobresaliente (9.6). 
6 Trabajo Fin de Máster: Técnicas estadísticas y de machine learning para el análisis 

integrado de datos multiómicos. 2022. Sobresaliente (9.6). 
7 Tesis Doctoral: Nuevos métodos computacionales para el análisis integrado de datos -

omicos y su aplicación en la medicina de personalizada. 27/04/2021. 
8 Trabajo Fin de Grado: Aplicación de técnicas de inferencia causal en 

bioinformática. 2021. Notable (7 .2). 
9 Trabajo Fin de Máster: Análisis de datos de metiloma: Detección de regiones 

diferencialmente metiladas. 2021. Notable (8.5). 
1 O Trabajo Fin de Máster: Análisis de tendencias en investigación de 

COVID-19. 2021. Notable (8.5). 
11 Trabajo conducente a obtención de DEA: Caracterización de redes de señalización 

asociadas al desarrollo de Leucemia Mieloide Aguda pediátrica mediante análisis integrado 
de datos ómicos. 2020. 

12 Trabajo Fin de Grado: Búsqueda de fármacos para el tratamiento 
de enfermedades complejas mediante análisis bioinformáticos de perfiles 
transcripcionales. 2020. Sobresaliente (9.8). 

13 Trabajo Fin de Máster: Análisis transcriptómico en pacientes de enfermedades 
autoinmunes. 2020. Sobresaliente (9.6). 

14 Tesis Doctoral: Análisis integrado de datos omicos en enfermedades 
autoinmunes. 16/10/2019. Sobresaliente Cum Laude. 

15 Trabajo Fin de Máster: Integración de datos y clustering: análisis y contribución a la 
investigación del cáncer. 2019. Matricula Honor (9.6). 

16 Trabajo Fin de Máster: Meta Análisis de estudios de Expresión Génica en enfermedades 
complejas. 2019. Matricula Honor (10). 

17 Trabajo Fin de Máster: SURVIVAL ANAL YSIS FROM PATHWAYS ANO 
TRANSCRIPTOMICS DATA. 2019. Matricula Honor (10). 

18 Proyecto Fin de Grado: Descubrimiento de marcadores para la enfermedad Lupus 
mediante técnicas de entrenamiento supervisadas. 2018. 

19 Trabajo Fin de Grado: Estudio Longitudinal para la caracterización de patrones 
de expresión génica asociados con el estado de gravedad en enfermedades 
autoinmunes. 2018. Sbresaliente (9.3). 
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